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tytut wystgpienia: 3D-EM-ISH - obrazowanie specyficznych regiondéw
chromatyny w skali nano.

Streszczenie:

Przestrzenne ufozenie chromatyny w jadrach komorkowych w trakcie
interfazy wcigz pozostaje stabo zbadanym zagadnieniem. Zrozumienie
sposébu upakowania dwumetrowej nici DNA w jadrze o wielkosci ~ 10
mikrometrow pozwoli nam lepiej zrozumie¢ nie tylko organizacje
podstawowych jednostek strukturalnych, ale takze rzuci¢ Swiatto na aspekty
funkcjonalne, takie jak regulacja ekspresji gendw i przyczyny choréb
genetycznych. Jednak rozdzielczos¢ klasycznej mikroskopii Swietlnej nie
jest wystarczajgca do badania widkien chromatyny o srednicy okoto 5-30
nm. Najnowsze metody superrozdzielcze, takie jak interferencyjna
mikroskopia lokalizacyjna pozwalajg osiggnac rozdzielczosc¢ lateralng rzedu
10-30 nm, przy istotnych ograniczeniach na gtebokos¢ obrazowania. Jako
alternatywe, opracowaliSmy metode opartg na tréjwymiarowej mikroskopii
elektronowej o rozdzielczosci lateralnej do 5 nm. Opracowana metoda 3D-
EM-ISH taczy tréjwymiarowg mikroskopie elektronowg (3D-EM) i
hybrydyzacje DNA in situ (ISH). Metoda 3D-EM-ISH zostata uzyta do
sondowania struktur topologicznych domen asocjacyjnych chromatyny
ujawnionych przez ChIA-PET (Chromatin Interaction Analysis by Paired-End
Tag Sequencing) - technika badania przestrzennych oddziatywan
chromatyny. Naszg metode zastosowalismy jako narzedzie do badania w
jaki sposdb te domeny, podstawowe jednostki strukturalne i funkcjonalne
chromatyny, sg zorganizowane w pojedynczych komodrkach, oraz jak
wyglada ich zmienno$¢. Omawiamy rekonstrukcje i kwantyfikacje struktur
topologicznych domen asocjacyjnych (TAD) w obrazach z mikroskopii
elektronowej.



